Variant Analyzer Webinar Series
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Mate pocit, ze bioinformatika je obCas spiSe magie nez
exaktni véda? Tato série Ctyr patnactiminutovych
webindrll vam ukaze, Ze analyza NGS dat muze byt
prehlednd, rychla a plné pfizplsobena vasi laboratofi.
Spolec¢né se podivame pod kapotu ¢eské platformy
Variant Analyzer (VARAN). e

Prihlaste se na nasi sérii webinarl a zjistéte, jak vdm bioinformatika na miru mlze
usnadnit kazdodenni klinickou a vyzkumnou praci
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9.10.2026 Jestérka na cloudu: Jak zkrotit NGS data v bezpeéi v CR

(© 13.00 hodin Uz vas nebavi posilat citlivd klinickd data na servery blihvikam a lustit
cizokrajné manualy? Prvni dil vas seznami s platformou VARAN — flexibilnim,

Pro prinlasent ¢eskym nastrojem, ktery se plné prizpUsobi vasim specifickym potfebam.
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30.10. 2026 Pokrocila analyza somatického genomu s VARANem
(® 13.00 hodin Somaticka analyza nadord byva komplexni skladacka plna Sumu a artefaktU.

V tomto dile si ukazeme, jak ve VARANovi snadno vyhodnotit kompletni
Pro prihlaseni onkologicky profil vzorku — od drobnych mutaci pfes fazni transkripty aZ po
kliknéte zde komplexni prediktivni biomarkery, vse prehledné na jednom miste.
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13.11. 2026 Kompletni germinalni diagnostika pod jednou stiechou: Spolecna detekce R
(9 13.00 hodin SNV/CNV a hodnoceni rodinnych trii v platformé VARAN

o Diagnostika dédicnych onemocnéni vyzaduje skalopevnou presnost

Pro prihlaseni a maximalni prehlednost. Tento webinaf vam predstavi moznosti VARANa

Kliknete zde v oblasti germinalni diagnostiky, od detekce SNV a CNV aZ po pokrogilé
nastroje pro hodnoceni rodinnych trii.
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( 4.12.2026 Somaticka analyza nizkofrekventnich variant: Jak s UMI ulovit mutaci pod )
(® 13.00 hodin pul promile

VySetfeni MRD (Minimal Residual Disease) u AML vyZaduje detekci variant na
samotné hranici technickych moznosti NGS. V zaveérecném dile si ukazeme,
jak s pouzitim vhodné NGS knihovny a specializované analyzy ve VARANovi
odlisite skutec¢nou biologickou mutaci od bézného PCR Sumu.
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